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Escherichia coli 2362 S 65 90 71 100 86 93 96 95 95 96 97 96 100 100 100 100 94 93 83 87 87 82 99 79 100 100 100 92 100

Klebsiella pneumoniae 345 S 0 94 86 97 90 90 93 93 93 93 96 93 100 99 100 100 96 95 88 95 94 87 40 83 99 100 99 88 100

Proteus mirabilis 277 S 84 99 88 100 87 98 99 99 98 99 99 98 100 -- 100 100 94 92 76 77 77 77 0 0 -- 100 100 12 100

E. aerogenes 56 S 0 0 0 91 0 0 80 80 79 100 0 91 96 54 100 100 100 98 96 100 100 96 19 88 96 100 -- 89 100

E. cloacae 113 S 0 0 0 91 0 0 85 86 81 96 0 81 92 87 100 99 100 98 94 97 100 95 22 93 98 100 100 92 100

Serratia marcescens 31 S 0 0 0 87 0 0 55 48 55 100 0 74 100 -- 100 100 100 87 94 100 100 100 0 3 94 97 100 84 100

P. aeruginosa 230 S -- -- -- 99 -- -- -- 97 -- 94 -- 89 -- 87 95 97 83 97 89 87 -- -- -- -- -- 100 100 -- --

C. freundii 93 S 0 0 0 98 0 0 89 88 85 100 0 88 100 91 100 100 99 98 94 96 100 98 97 91 98 100 -- 92 --

M. morganii 59 S 0 0 10 100 0 0 88 92 80 98 90 83 98 8 100 100 81 92 75 75 80 75 0 51 0 98 85 59 100

Providencia spp. 29 S 0 0 45 97 0 59 97 62 97 90 97 69 100 41 100 100 90 86 90 93 100 83 0 0 0 79 72 31 100

Salmonella spp. 2 S 50 -- -- -- -- -- 50 50 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 50 -- -- -- -- -- 100 --

Stenotrophomonas 23 S -- -- -- -- -- -- -- 48 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 96 -- 100 -- -- -- -- -- -- --

Klebsiella oxytoca 110 S 0 94 81 96 36 86 95 95 93 95 98 93 100 97 100 99 95 95 96 100 100 94 98 92 100 100 100 95 100
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MS Staph aureus 406 S 29 0 100 100 100 100 100 100 -- 100 100 -- -- 100 100 97 100 85 89 100 80 100 70 71 100 100 100 -- 100 90 -- -- 100

MR Staph aureus 145 S 0 0 0 0 0 -- 0 0 -- 0 0 -- -- 0 0 97 99 48 49 99 83 99 24 24 100 99 99 -- 99 79 -- -- 99

Total Staph aureus 551 S 21 0 74 74 74 100 74 74 -- 74 74 -- -- 74 73 97 99 75 78 99 81 99 58 59 100 100 100 -- 100 87 -- -- 100

Staph (coag. neg.) 143 S 22 0 64 64 64 100 64 64 -- 64 64 -- -- 64 63 94 100 78 80 78 76 100 56 56 100 100 100 -- 100 84 -- -- --

E. faecalis 294 S 100 99 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 49 75 88 -- -- 100 -- 32 100 100 100 -- -- 25 81 94 --

E. faecium 21 S 100 62 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 14 43 52 -- -- 90 -- 50 74 100 81 -- -- 62 90 90 --

Enterococcus spp. 4 S 100 100 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 100 75 100 -- -- 100 -- 0 100 75 100 -- -- 75 100 100 --
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Strep pneumoniae 51 S 57 88 69 86 90 98 65 72 100 76 91 57 57 100 98 84
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