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Escherichia coli 1892 S 64 90 72 100 77 91 94 93 94 94 97 94 100 100 100 100 93 94 83 86 88 83 99 79 100 100 100 91 100

Escherichia coli ESBL 105 S 0 73 42 99 0 0 0 0 0 0 93 0 100 100 100 99 82 70 24 34 0 48 97 53 100 100 98 87 100

Klebsiella pneumoniae 299 S 0 94 87 98 85 86 92 92 92 92 95 92 100 99 100 100 95 95 85 94 100 86 41 82 97 100 100 88 100

Klebsiella pneumoniae ESBL 19 S 0 68 21 95 0 0 0 0 0 0 95 0 100 100 100 100 63 58 0 63 100 5 39 21 95 100 100 79 100

Proteus mirabilis 235 S 82 97 87 100 69 99 99 99 99 99 100 98 100 -- 100 99 91 91 80 81 71 76 0 0 -- 100 100 11 100

Proteus mirabilis ESBL 2 S 0 100 50 100 0 0 0 0 0 0 100 0 100 -- 100 100 50 50 0 0 -- 0 0 0 -- 100 100 100 100

Klebsiella oxytoca 33 S 0 88 64 94 21 76 85 85 82 85 100 82 100 97 100 100 91 91 88 91 100 88 93 85 100 100 100 88 100

Klebsiella oxytoca ESBL 3 S 0 67 0 100 0 0 0 0 0 0 100 0 100 100 100 100 33 33 33 67 -- 0 100 33 100 100 100 67 100

E. aerogenes 38 S 0 0 0 89 0 50 79 79 76 97 0 84 100 45 100 100 97 97 97 97 100 95 12 95 100 100 -- 97 100

E. cloacae 80 S 0 0 0 90 0 34 84 84 70 96 0 84 86 85 99 100 98 98 98 98 100 93 37 84 96 100 83 88 99

Serratia marcescens 36 S 0 0 0 58 0 0 47 36 47 100 0 50 97 -- 100 100 100 94 92 92 100 97 0 14 100 89 97 89 100

P. aeruginosa 198 S -- -- -- 97 -- -- -- 95 -- 96 -- 87 -- 84 93 99 92 99 91 87 -- -- -- -- -- 99 99 -- --

A. baumannii 2 S -- -- 100 -- -- -- 50 100 100 100 -- -- -- 100 100 100 100 100 -- -- -- 100 -- 100 -- -- -- 100 --

C. freundii 75 S 0 0 0 96 0 0 88 88 84 100 0 88 100 88 100 100 100 100 95 95 100 96 94 97 100 100 -- 96 100

M. morganii 34 S 0 0 9 97 0 0 76 57 74 97 85 74 97 6 100 100 88 91 82 82 90 71 0 44 0 97 79 50 100

Providencia spp. 22 S 0 0 50 95 0 50 100 43 100 95 91 77 95 53 100 100 68 68 95 95 100 91 0 0 0 91 59 14 100

Salmonella spp. 3 S 67 -- -- -- -- -- 100 100 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 67 -- -- -- -- -- 100 --

Stenotrophomonas 11 S -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 91 -- -- -- -- -- -- --
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MS Staph aureus 286 S 27 0 100 100 99 99 100 100 100 100 100 100 97 99 83 86 100 80 100 68 68 100 100 100 99 89 -- -- 100

MR Staph aureus 134 S 0 0 0 0 0 -- 0 0 0 0 0 0 98 99 43 44 99 79 99 14 13 100 100 100 99 77 -- -- 100

Total Staph aureus 420 S 19 0 68 68 68 99 68 68 68 68 68 69 97 99 70 73 100 80 100 52 52 100 100 100 99 85 -- -- 100

Staph (coag. neg.) 70 S 26 0 48 48 48 100 48 48 48 48 48 52 93 99 77 77 64 70 100 43 43 100 100 100 99 78 -- -- --

E. faecalis 200 S 100 99 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 54 80 91 -- -- 100 -- 22 100 99 100 -- 32 84 96 --

E. faecium 9 S 100 67 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 22 56 67 -- -- 89 -- 0 50 100 89 -- 67 100 78 --

Enterococcus spp. 3 S 100 100 -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- -- 67 100 100 -- -- 100 -- 50 100 100 33 -- 67 100 100 --
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Strep pneumoniae * 30 S 83 93 90 93 93 100 90 100 83 97 76 100 100 93

Strep pneumoniae ** 30 S 100 100 100

* Strep pneumoniae % susceptibility based on meningitis MIC breakpoints.

** Strep pneumoniae % susceptibility based on NON-meningitis MIC breakpoints.

CentraCare Rice Memorial Hospital

2025 % Susceptible Antibiogram


